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1. Resumen

Dentro de las disciplinas "-dmicas’, la protedmica engloba un conjunto de técnicas que se encargan del estudio de los proteomas, con el fin de estudiar el ciclo de vida, la
dinamica y las interacciones entre diferentes organismos. El proteoma se define como el conjunto de proteinas expresadas por un organismo, celula o tejido. Gracias a los
nuevos avances biotecnoldgicos, la protedmica se ha convertido en una técnica fundamental en el diagnostico microbioldgico, ya que, entre otras cosas, permite caracterizar
individuos y poblaciones microbianas de una manera rapida mediante el estudio de su perfil proteico. Esta ciencia no solo puede ser aplicada en la medicina, sino que debido a
la gran cantidad de ventajas que posee la podemos utilizar en otros sectores, como el agroalimentario, permitiendo el diagnostico de microorganismos de interés o su variacion

en funcion de las condiciones externas.

En el presente trabajo, se pretende demostrar la aplicabilidad de la proteomica basada en espectrometria de masas tipo MALDI-TOF en el estudio de las poblaciones
bacterianas, existentes en dos tipos de suelo, raiz y de separacion de lefos en viiedos. Los microorganismos aislados fueron analizados mediante MALDI-TOF en un equipo
VITEK®MS Plus, por comparacién de los espectros obtenidos con la base de datos de diagndstico (IVD) y de investigacion (RUO).

Estos analisis han permitido determinar la viabilidad del sistema ensayado para el estudio de la microbiota del suelo. Se ha revelado la presencia de poblaciones microbianas
que, con vistas a un futuro proximo, podrian reducir el uso de fertilizantes quimicos mediante el aprovechamiento de las actividades de las bacterias presentes en la zona.
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